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Genes from the Grainyheadlike (GRHL) family are present in all animal and fungi species that were studied so far. In humans there are three genes belonging to the
GRHL family, named Grainyheadlike 1 (GRHL1), Grainyheadlike 2 (GRHL2) and Grainyheadlike 3 (GRHL3), respectively. The expression of these genes is
observed primarily in various types of  the epithelial tissues.

GRHL genes are important factors in protection against cancer. Their silencing in nontumorigenic cell lines induces tumorigenic features in these cells and, conversely,
increasing the expression of these genes in cancer cell lines reverses their tumorigenic phenotype. 

Changes in the levels of expression of the genes from the GRHL family often brings about the development of many types of cancer. Thus, GRHL genes directly
influence the process of carcinogenesis. Consequently, changes in GRHL gene expression are important for the development and progression of various cancers.

The aim of our project is to perform a systematic analysis of promoter regions of the GRHL genes in order to identify and characterize transcription factors binding to
these promoters. Our results should thus provide novel and valuable insights into the molecular mechanisms of cancer development.
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